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CURSO DE DOCTORADO

ANALISIS DE LA VARIACION GENETICA EN POBLACIONES HUMANAS

Docentes: Dr. Dario Demarchi (UNC - CONICET)
Dra. Mariana Fabra (UNC - CONICET)
Dra. Angelina Garcia (UNC)

22 al 26 de Octubre de 2012.
9 a 13 hs en Aula D de Posgrado, Pabellon Residencial de Filosofia y Humanidades,
Ciudad Universitaria. Cordoba.

Modalidad de dictado

Clases teorico- practicas. Los participantes trabajaran sobre una base de datos
(genéticos o morfologicos), de preferencia sus propios datos, y seguiran los pasos
necesarios para extraer la mayor cantidad de informacion posible de los mismos:
Estructura genética, distancias bioldgicas, patrones espaciales de variacion, fuerzas
evolutivas que moldearon dicho patrén.

Objetivo del curso

Proporcionar elementos tedricos y practicos que permitan el trabajo autonomo en
problemas relacionados con la variacion genética de las poblaciones humanas.

Modalidad de evaluacion

Para la aprobacion del curso los alumnos deberan realizar un trabajo final donde se
aplicaran las técnicas aprendidas sobre una matriz de datos, de acuerdo a pautas
orientadoras brindadas por el docente.

Requisitos de aprobacion

Haber cumplido con al menos el 80 % de asistencia y haber aprobado el trabajo
final.

Nota: Se recomienda a los participantes traer computadora portdtil y sus propios
datos, para trabajar sobre los mismos: Matrices rectangulares con datos brutos y/o
frecuencias, matrices de distancias, coordenadas geogrdficas de las muestras. Se
proporcionard el software a utilizar durante el curso.
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PROGRAMA

Estructura de la variacion genética

Equilibrio Hardy-Weinberg. Estadisticos F de Wright. Modelo de Harpending & Ward
(1982): Fuerzas evolutivas aleatorias y direccionales moldeando la estructura de la
poblacion.

Distancias genéticas

Distancias geométricas y distancias basadas en modelos evolutivos. Modelo de
alelos infinitos (IAM) y de evolucién gradual (SMM). Postulados tedricos, distancias
mas usadas. Correlacién entre diferentes estimadores de distancias.

Representacion grafica de las distancias

Cluster Analysis y sus distintos algoritmos. Ordenacion a partir de matrices de
distancias: Coordenadas principales y escalamiento multidimensional.

Analisis de componentes principales. Analisis de correspondencia.

Distribucion espacial de la variacion biolégica

Modelo de aislamiento por distancia. Test de Mantel y su extension a tres matrices
(test de Smouse-Long-Sokal). Autocorrelacion espacial. Particion del espacio
geografico. Barreras genéticas.

Analisis de la variacién biolégica a partir de Morfometria Geométrica en 2D
Introduccion. Aplicacion en Antropologia. Ventajas y Desventajas respecto a la
morfometria clasica. Definiciones. Metodos de superposicion: definicion, técnicas,
distancias, Caso practico. Métodos de Deformacion: definicion, TPS, forma, tipo de
cambio, relative warp analysis, caso practico.

Analisis de secuencias de ADN mitocondrial

Herramientas basicas para trabajar con secuencias de ADN mitocondrial.
Introduccion a la Filogeografia. Teoria de la Coalescencia. Construccion de redes
de haplotipos (filogramas) mediante la técnica de redes medianas. Modelos
Filogeograficos. Software Network.
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